BIOINFORMATICA:

ANALISIS Y GESTION DE
DATOS BIOLOGICOS

Dominando las herramientas clave para analizar
y modelar datos biologicos.
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Descubre el
futuro de la
ciencia a traveés
del poder de la
Bioinformatica.

Descripcion del Curso

La Bioinformatica es una disciplina multidisciplinaria
qgue combina biologia molecular, genética, ciencia de
la computacion, matematicas y estadistica para
resolver desafios complejos en el analisis de procesos
biolégicos a nivel molecular. Este curso proporciona a
los profesionales herramientas clave para organizar y
estructurar grandes voluUmenes de datos bioldgicos,
permitiendo un acceso eficiente a la informacion.
Ademas, se enfoca en el desarrollo de recursos que
faciliten el analisis de estos datos y, finalmente, en la
interpretacion de los resultados de una manera
biologicamente significativa. Con estas
competencias, los estudiantes pueden enfrentar de
manera integral los desafios actuales en el dmbito
cientifico, convirtiendo l|la bioinforméatica en una
herramienta esencial para la investigacion y el avance
en areas como la Bioquimica, la Biologia y las
Biociencias Moleculares.
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Duracion

[ ] [ ]
22 horas cronoldgicas DeStl nata rios
distribuidas en: Profesionales y estudiantes de
e 4 semanas areas como Bioquimica, Biologia,
e 18 horas teodricas Quimicay Ciencias afines.
e 4 horas practicas Se requiere:

e Conocimientos basicos en
computacion

e Manejo de datos (No
excluyente)

®
Impulsa tu ®

carrera

cientificaen 4 -~ ‘!'

semanas ;
Online con clases en vivo
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Objetivos del curso

1. Organizacion de datos

Facilitar el acceso a informacion biologica mediante la adecuada
organizacion de datos.

2. Desarrollo de herramientas:

Crear recursos y herramientas para el analisis de datos biologicos.

3. Analisis e interpretacion:

Utilizar herramientas bioinformaticas para analizar datos e
interpretar resultados de manera biologicamente significativa.

4. Comparacion de algoritmos:

Evaluar y comparar algoritmos basicos de alineamiento de
secuencias para la busqueda de secuencias homologas y dominios.

5. Modelamiento molecular:

Analizar interacciones moleculares utilizando algoritmos de
modelamiento molecular.

6. Prediccion de Estructuras:

Predecir estructuras moleculares a partir de algoritmos ensenados
en clase, relacionando estructuras con funciones bioldgicas.

7. Desarrollo de trabajo cientifico:

Fomentar la realizacion de trabajos cientificos que integren técnicas
de diversas disciplinas, incluyendo bioquimica, quimica y biologia
molecular.
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Contenidos

e Conoce el fundamento de una base de datos
e Aprender a utilizar la informacién de un registro

>> MODU LO1 para acceder a él desde una casilla de busqueda.

e Conocer mas acerca de la informacion

almacenada tanto en base datos primarias como

BASE DE secundarias.

e Diferenciar los datos primarios de los curados

DATOS e Utilizar herramientas computacionales en talleres

tedricos-practicos para el analisis de problemas
cualitativos y cuantitativos de sistemas biologicos.

. e Conocer los diferentes métodos utilizados para el
>> MODULO 2 alineamiento  simple de secuencias de

aminoacidos y nucledtidos.

ANALISIS DE SECUENCIAS e Comprender la diferencia entre un alineamiento
global y local.

DE NUC'LEOTIDOSY e Uso de la herramienta BLAST para busqueda de
pROTEINAS secuencias homologas.

¢ Analizar el alineamiento multiple de secuencias

>> MODULO 3 e Visualizar sistemas biomoleculares usando el
programa VMD

e Predecir la estructura tridimensional de una
MODEL'AMIENTO Y proteina mediante modelamiento por homologia

FUNCIQN DE usando uno o mas templados
PROTEINAS

>> MéDULO 4 e Predice del mejor sitio de interaccion y energias

libres ligando-receptor
a e Interpreta y analiza los resultados obtenidos del
SIMULACION docking

MOLECULAR,DE * Minimiza y equilibra estructura de proteina
MACROMOLECULAS . solvatada usando NAMD

Aprende analizar los resultados de la simulacion



Beneficios del curso

o Enfoque multidisciplinario:
Integracion de biologia
molecular, genéticay
computacion.

o Experiencia en proyectos
reales: Aplicacion de técnicas en
casos reales.

e Mejora de la capacidad
analitica: Habilidades para
organizar y analizar datos
biologicos cruciales para la
investigacion.

e Networking: Interaccion con

otros estudiantesy
profesionales.

Certificacion reconocida:
Obtencién de un certificado de
la Pontificia Universidad
Catolica de Valparaiso al
finalizar el curso.

Flexibilidad de aprendizaje:
Modalidad remota que permite
estudiar desde cualquier lugar,
compatible con otras
actividades.
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Programa 2026

MODULO CLASE HORARIO

MODULO 1

MODULO 2

Y

~ 7 MODULO3

~ MODULO 4
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Clase 1 martes 04/08 18:00 - 19:30
r -
Taller 1 miércoles 05/08 18:00 - 20:00
|
Taller 2 jueves 06/08 18:00 - 20:00
Clase 2 l martes 11/08 18:00 - 19:30

Taller 3 miércoles 12/08

Taller 4 jueves 13/08

Clase 3 martes 18/08 18:00 - 19:30
3
Taller 5 miércoles 19/08 18:00 - 20:00
1 - R
Taller6 ~ jueves20/08 18:00 - 20:00
i = o A
- Clase 4 martes 25/08 18:00 - 19:30

Taller 7 miércoles 26/08 18:00 - 20:00

Taller 8 jueves 27/08 ,,4 18:00 - 20:00
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Contacto

¢ Tienes dudas o quieres saber mas?
Escribenos y conversemos.

€ Email formacion.quimica@pucv.cl

Sitio web formacioncontinuapucv.cl

guimica.pucv.cl

O Fono (56) 32 227 4927
@ Direccion Av. Universidad 330, Curauma.
Valparaiso
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